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Figure 4 

Genotyping in HBsAg 



Genotype I Qlioo 



Sequence 



B 
C 



A/3 
C/D/E 
E/F 



HBPr 193 GGA TCA ACA ACA ACC AGT 
HBPr 140 CT CAA'GGC AAC TCT ATG GG 
HBPr77 CTA CGG ATG GAA ATT GC 
HBPr 78 TAC GGA CGG AAA CTG C 
HBPr 153 CT CTA CTT CCA GGA ACA G 
HBPr 154 C TGC ACG ATT CCT GCT 
HBPr 204 CT TTC GCA AGA TTC CTA TGG G 
HBPr 165 AC TCT ATG TAT CCC TCC T 
HBPr 208 GC TGT ACC AAA CCT TCG GAT 
HBPr 172 G GGA CCC TGC CGA AC 
HBPr 213 AG TGG TTC GCC GGG CTG G 
HBPr 216 CA GGA TCC ACG ACC ACC AGG 
HBPr 21 9 GC TGT TCC AAA CCC TCG GAG 
HBPr 186 G CCA AAT CTG TGC AGC 
HBPr 148 CT TTC GCA AAA TAC CTA TG 
HBPr 80 CTT CGG ACG GAA ATT GC 
HBPr 177 ATG TTG CTG TTC AAA ACC TG 



Drug resistance in RT pol gene 

GenotvpeiOiioo I Seauence 



A 
D 



HBPr 115 
HBPr 116 
HBPr 127 
HBPr 132 



TCA GCT ATA TGG ATG ATG 
TTC AGC TAT GTG GAT GAT 
TC AGT TAT ATG GAT GAT G 
T TTC AGT TAT GTG GAT GAT • 



wild type 
mutant 
wild type 
mutant 



PreCore region 



Genotvoe 



Diiao 



Seauence 



I H3?r 38 



l TAG GTT AAA GGT CTT i Gl 



K3Pr 88 TAG GTT .AAT GAT CTT TGT 
HBPr 119 TGG CTT TGG GGC ATG 
H3Pr 10 (TGG CTT TAG GGC ATG G 
HBPr 122 TGG CTT TGG GAC ATG G 



HBPr 42 ITGG C ; i TAG GAC ATG GA 



f promoter wild type 
• promoter mutant ~ 
wild type codon 28 
mutant M2 codon 28 
mutant WW codon 29- 
mutant M2/M4 ccao 
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Figure 1 
SEQ ID 
NO 1 

279 AATTCCACTGCCTTCCACCAAGCTCTGCAGGATCCCAAAGTCAGGGGTCT 

280 — _G ~~ '"' 

281 --A--C----G------- 

2 83 A--T- A-- G---------C-- 

284 . --C-----CA-G ---A----T--A G C--- 

285 __ C __--_CA-G ---A----T--A-----—G--------C--.- 

286 --C-----CA-T --A----T--A-------G--- C--- 

2 8 7 _-c CA-T----- A T--A-- GG CC-- 

288 --C CA-A-T-----TC---TA-------G--G----C-- 

289 - -C- - - - -CA-A- -Tt - • -TC- -TA G---G- C-- 

2 90 --C-----AA-A---- TA-------G---G -C-- 



291 --C AA-A- TA-------G---G --C-- 

292 — C AA-A TA G G-----C-- 

293 — AA-A- TA -G- - -G- - - - -C- - 

______ --TA--C G---G C-- 



294 --C- AA-A 

295 --C- AA-A TA- - C G G C- 



296 --C --AA-A- 



-G---TA --G— -G-----C- 



297 __c-----AA-A -TA-----A-G---G C— 

2 98 --C- -CA-A ___-_--.TA-------G---G-----C- 

299 - -C— - - -AA-A A- - - - " _ _ _G- — - - - — TC- - 

-mn _ r AA-A A TA -— G G-- C-- 

301 :_^____-At-— ~ — — A— -A-A— -/////////////// 

302- --C AA -- — ---A-------A G _-_g--A--C- - 

303 _ _ C AA-T- - ----- -A- ----- -A G- -G^-A- -C- - 

304 --C-----AA -----A A-- G - - -G- -A^ -C- - 

305 . _c AA- - - - - -- -- - -A A- - - - -A-G- - -G- -A- -C- - 

306 ._c--^-AA----------A A --G---G--A--C-- 

307 --C-----AA— -—A- -A-- G---G--A--C 

308 --C AA-T ----A-------A -GG- -G- -A- -C- - 

309 --C -AA-A- -T--T- --------- ------- - -G- - -A- -A- -C- 

310 ___ -AA-A------ ~ G---A--A--C 

311 -C-A— CA TT- GG--A-— CA- 

312 - -C- -A- - -CA- - ■ -G- - - - - -TT- - - ■ G-GG- -A -CA- - 

313 --C--A--CCAG - — "TT— -----GG--A---C— 
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SEQ 

NO 

279 

280 

281 

282 

283 

284 

285 

286 

287 

288 

289 

290 

291 

292 

293 

294 

295 

296 

297 

2 98 
299 
300 
301 
302 

3 03 
304 
305 
306 
307 
308 
309 
310 
311 
312 

. 313 



ID 



HBPr 4 



GTATCTTCCTCj< 


ZTGGTGGCTCCAGTTCAGGAAL: f 


lGTAAACCCTGCTCCGA 














---CT--- 




.__ _,-__t--A-- 


CT 

CT------ 

A---T-----C 
A---T-----C! 

A _ _ -T- - - - - - 

A---T------ 

A---T 




G A-- 

___ G -G--- A-- 

______--.--T-G--- 


A- -CT 

A- - CT 

— _ — ~ — — 




G T ■- 


A T -- 

T T 

A T 

/ / / / / /c 

////// ^ 

T-C 


— r- — — : — — — ~~ 




----T-C- 

T-C 

T-C---- 


. r _ „ - - - 


J-T--T-- 






___G- — T— — 


CT-C 




• GCAG- ----- 

■-CAG - — 
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SEQ ID 

NO 101 . - 

279 ATATTGCCTCTCA.CATCTCGTCAATCTCCGCQAGGACTGGGGACCCTGTG 

280 -------- 

281 --c ------ 

232 ------ 

283 c- ------------- - -T— — —T - -CA 

284 -C-C-------TC---A-- -------TAT---C ----------- 

285 -C-C — T— — TC---A TAT A — 

286 ---C--T---AGC---A---- TAT---A --- 

287 __-C--T GC---A ----TAT---A - - -A 

288 C — C------A-C---A----------- T------- ---CA 

289 C--C-r A-C---A T CA 

290 C--C--T---A-C---A----------T-T- -CA 

291 C--C A-C---A T-T- C A 

292 C— C -A-C---A----------T-T-- --- — .- CA 

293 C--C-- A-C---A T-T-- CA 

294 C--C------A-C---A-- T- CA 

C -. c __----A-C---A---- --T-T----- - — CA 

c _. c __ — --A-C---A— t-T CA 

297 C--C A-C---A ----T-T CA 

298 C--C-- — - -A-C- - -A- -------- -T-T- ------- C- 

299 C--C-- -T---T T-T T A 

300 C--C --T---T--- T-T — -A. 

301 C--C--T---------A-- ----- --T-A------T ------CA 

302 C--C T-A T-T T --Q- 

303 C--C C-T-A T-T- f ------------ 

304 C- -C— r - - - - -C-T-A- - - - -----=?- - --CA 

3 05 C--C-- : C-T-A--- — ----------- 

306 C--C--T C---A- -----T-T -T- -------- -C- 

307 C-C — T— — -C---A- ------ ---T-T T---- --C- 

308 C--C-------C---A----------T-T------T----- -CA 

309 C--C -A-T .-----T-T------T-----------CA 

310 C--C-- A-T--- T-T T CA 

311 . C .__--------T--CA--A-------T---A------ G----CT 

312 c— ---------T- CA— A— — — ---T-— A-- Q-----CT 

313 c----- T- -CA- -A T-T- - -A- - G CT 



295 
296 
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SEQ 

NO 

279 

280 

281 

282 

283 



ID 
151 



290 
291 
292 
293 
294 



296 
297 



ACGAAC ATGGAGAACATCACATCAGGATTCCTAGGACCCCTGCTCGTGTT 
T-- 



284 C- 



285 C 

286 C 

287 C -- 

288 C----- 

289 C 



C 

C 

C - - - - 
C-- — 
C- — - 



295 C- 



C- 
C- 



CT- 
CT- 



298 C- 

299 -• 

300 -■ 
301 
302 
303 
304 
305 
306 
307 
308 
309 
310 
311 
312 
313 



Start HBsAg 



G C-- 

G--CA- 

G--CA 



•G- 
•G- 



-CA- 
-CA- 
-CA- 
-CA- 



•CA- 



•---CA- 
■G--CA- 



CT— -* 
_..-T- 

CT- - - • 

CT 

CT 

C---- 

c---- 

-T--- 

-T 

-T- - - 



CA- 

CA- 



-A-G- 
-A-G- 



•C-- 
•C-- 



C- 
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SEQ ID 
NO 2 01 

279 ACAGGCGGGGTTTTTCTTGTTGACAAGAATCCTCACAATACCGCAGAGTC 
2S1 --------------- - ------------------- " 

284 C---— A -T-T- 

288 ------- A- ------ 

294 — - . -___a- ------ 

296 ---A - 

297 -----A- - 

3 05 -G- - ^ _ . 

307 

308 ~ ~ ~ _ 

309 -- — -----------------A---------- - " 

310 ---------- -A---- ---- 

311 __ --T--G -A---------------A--- - " 

312 --T--G- A _-_.-_-a^------ 

313 T--G- --------A--- ---a------- 
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SEQ ID 

NO 251 . 

279 TAGACTCGTGGTGGACTTCTCTCAATTTTCTAGGGGGGTCACCCGTGTGT 
A --- 

AG — 

AAA- - 

_ — — — -AA- - — 



280 
281 
282 
283 
284 
285 
286 
287 



238 _- — — — — — — — -------------- -AG-- — -AC---- 

— — — — — — — • -AG- - - - -AC- 

295 .-c -CAG AC 

29 6 -- — AG -AC 

2 97 t- AA^ - - - -AA- 

298 -------/// -----,--AG-----AC--- 

3 00 G AAG----AAG 



289 
290 
291 
292 
293 
294 



301 
302 
303 
304 
305 
306 
307 
308 
309 
310 
311 
312 
313 



__ — _ — — - — - - - G- - - - - -AA-TA- - - ----- - 

-AA- CA- - ----- - 

^ --^ AG-T --- 

— ---ACT AG 

-ACT G- --- 
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SEQ ID 
NO 3 01 

279 CTTGGCCAAAATTCGC^GTCCCCAACCTCCAATCACTCACCAACCTCCTG 

280 -- 

282 — ------- -- -- 

2 83 
284 
285 
286 
287 



_ _ . - -a- -T- G- - ■ T-GT- - 

_ — A- -T G -T-GT- - 

—A- -T- - - - -G- - -GT- - 



288 -C- ------- ^- T- 



289 C ^ T __ 



290 -C ■ -T 



291 -C- T 

295 - -T- - 

297 -C— 

306 ---------- ------------ 

307 

308 ------- 

309 
310 



311 -C - — 
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SEQ ID 
NO 351 



279 TCCTCCAATTTGTCCTGGTTATCGCTGGATGTGTCTGCGGCGTTTTATCA 

281 --------------------- 

282 __ — — — --- — — - — - — ----- 

283 " 

284 ------G- "~- ~ ~ 

285 G - — -- — - — — — — --- — ■ 

288 __ C " 

290 ---------------------- ----- -- " - — " " - " " " " " 

294 — — ------- --C--- 

295 — ____-----T 

296 -----C 

297 _ __ — — -C- ------ --C " 

298 C _-_.- — — — - — — - 

299 _ c 

303 -C -_g------- 

306. __ C - ----------------- ----------- " 

308 ----- --C--- — — — 

310 __— — -— C------- -------------------- 

311 . -C- C T-- 

312 C ---C T 



-A ----- 

-A- --------- 

-A --- 
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SEQ ID 
NO 401 

279 TATTCCTCTTCATCCTGCTGCTATGCCTCATCTTCTTGTTGGTTCTTCTG 

._: . a 

280 

281 

282 

283 ----- 

284 -C-------G- 

285 -C-------G- 

286 -C G- 

287 -C — --G- 

288 

289 ----------- 

2 90 

291 -■ 

292 --------- 

293 

294 

295 ---------- 

296 ---------- 

297 
298 

299 -c- """ ~" '_' 

3 00 -C- ____ C ------ 

301 -C ' 

302 -C __ _ ~"_ 

303 -C- — --- 

304 -C — -« ~~_ 

306 -C-------- '^~"~~"~~"""' ~ "' J..-- 

307 -C 

308 -C ---T--------------- " ~ ~ 

309 -C--------- ---------- ------- ~ 

310 -C " 

311 -C "~ I : 

312 -C " * . . 

313 -G----------------------"^""""""" 
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SEQ 
MO 



ID 
451 



HBPr75 



279 GATTATCAAGGTATGTTGCCCGTTTGTCCTCTAATTCCAGGATCAACAAC 



280 

2 81 

282 

283 . 

284 

285 

286 

287 

288 

289 

290 

291 

292 

293 

294 

295 

296 

297 

298 

299 

300 

301 

302 

303 

304 

305 

306 

307 

308 

309 

310 

311 

312 

313 



•C-- 

•c--- 

-C- — 
-G- — 
-C--C 
-C--C 



•C--C 
•C--C 

■c— c 

-C--C 



•c--q 



•c--c 

■C--C 
•C--CA 



--C — C 



• C--- 

• C— - 
■G--- 
-C- — 
-C-- 



--C-- 



•c-- 

•C--C 
•G-- 
-C-- 



. ____ T . 



■c- 



A--T 

---A--T--- 



-A- 



■C- 
•C- 

•C- 



---A--T 

A--T 

A--T---' 

A--T 



•C- 
•C- 
-C- 



-A--A--T---- 

A--T 

A--T 



■C- 
•C- 



■ -A--T- — 
•---TT--- 

--:-Ct^-- 

•-A------ 

J-TT--- 
•TA-TT — 
■---TT — 



______ ____----TT---- 



_ T -_. 
-T-- 



-C- 

-c- 



_____.-C--G-- 



•T--G- 
•C--G- 
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SEQ ID 

279 ^CC^GTACGGGACCATGCAAAACCTG^CGACTCCTGCTCAAGGC^CT 



• ,193 

280 -- -| 



281 

282 

283 

284 

285 

286 

287 

288 

289 

2 90 

2 91 

292 

293 

294 

295 

296 

297 

298 

299 

300 

301 

302 

303 

304 

305 

306 

307 

308 

309 

310 

311 

312 

313 



C---- 
C 

c- - - - 

c--- 
c---- 

T___. 

T- - - 

T--- 

C--- 

T— 

T--- 

T- — 

T--- 

T- — 

.T- - - 
T __. 

C--<- 
C--- 



-c--- 

-C--A 
-C--C 
-C--- 

-c--c- 
-c---- 
-<:---• 
-c---- 

-C 

-c--- 
-c- — 
-c--- 
-c--- 

•-C- — 
•-C--- 
•-C--- 

-'(>-- 

--c--- 

--C--- 

--c--- 



A 

A--- 



-G------ 



--G- 
--G- 
--G- 
--G- 
-G-- 
--G- 
--G- 
--G- 
--G- 
--G- 
--G- 
*-G- 
--G- 
-GG- 
CG-- 



A-C-- 

-A-C-- 

A-C-- 

-A-C- 



---T- 
_-,T- 
___T- 
---T- 

_-_T- 
---T- 
---T- 

T- 

T- 

T- 

T- 



---A-C-- 

A-C-- 

A-C-- 

A-C-- 

•---A-C-- 

A-C-- 

A-C-- 

A-C-- 

--AA--C-- 
----A-C-- 

A-C- : 

A-C- 



-A-C- 



C-- 
T-- 
.C-- 
C-- 
C-- 



• C-' 

•c- 
-c- 
■c- 

-CG 
-C- 



_______ G- 

-,-G- 

G- 

_____ G 



■J--A-C- 

A-C- 

A-C- 

• ---A-C- 



•CG- 



172 



___- -C---CG- ---------- - 



C 1 

c--- 
c— - 



216 
C- 

■C- 

•C- 



AG- 
A— 
A-- 



--T 
--T 
--T 
--T 



---A----- 



A-C- 
A-C- 
A-C- 
A-C- 
A-C- 
A-C- 
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SEQ ID 

NO 551 codon 145 

2 7 9 rTATGTTTCCCTCATGTTGCTGTACAAAACCTACGGAT^GAlAATTGCACC 

--A 

140 



280 
231 
282 
283 
284 
285 
286 
287 
288 
289 
290 
291 
292 
2 93 
294 
295 
296 
297 
398 
399 
300 



309 
310 
311 
312 
313 



C C--- 

c c--- 



78 



--T---- C- 



79 



T T C C 

_______T--- ----------- ----T----C- C---- 

- - - --- - - - — — - - — - - - ~ T " "3"QB"""" C """8 0 

3 



•T 
•T 
•T 
-T 
-T 
-T 
-T 
-T 
-T 
-T 
-T 
-T 
-T 









302 - 


-----A--- 


---C- 


303 - 






304 - 


A 


---C- 


305 - 


A- — 


---C- 


306 - 


A 


---C- 


307 - 


-A- - - 


---C- 


308 - 


-----A--- 


___c- 



--T-----C--------- 



■C- 



■T- 



-----X----C------ 

■-C-- 



3 



Si' 

iT- 



•T 
-T 



T -C CT \C- C 



c --T-C CT C -C 

o-- --T-C CT C -C 



T 



codon 514 codon 521 



---A--T-- 
.---A--T-- 
•---A--T-- 



-G--T- 



• - - - A - 

■---A----- 

A 

A 

A 

- - —A- 

A--T- 

A 



---G--T 
---G--T 

G- - T 

■ - - -G- -T 

G--T 

G--T 

G--T 

■---G--T 



204 

--G- 
--G- 
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SEQ ID 

NO 601 , , 

279 TGTATTCCCATCCCATCGTCCTGGGCTTTCGCAAAATAC CTATGGGAGTG 

280 

2S1 ----- 

282 ---- 

283 ----- 

284 

285 ---- 

286 ---- 

287 

288 7-"- 
289 

290 

291 ---- 

292 

293 ---- 
294 
295 
296 
297 

298 ----- 
299 

300 ----- 

301 

302 --- 

303 --- 

304 --- 

305 --- 

306 --- 

307 --- 

308 --- 
309 

310 --- 

311 --- 

312 --- 

313 --- 



A 

•G--A--T- 

A 

A- 



A--T- 

A 

T- 

A--T- 

A--T- 

- - - - A 

~ - -A- - - - 
----A---- 
_--^ A --A- 

A--A- 

A--T- 

----A--T- 
-A---- 



G--T- 

•T--G--T- 
•T--G--T- 

-G-- T- 

-G-----T- 



--G-- 
--G-- 
--G-- 
--G--- 
.--G--- 
■--G--- 
.--G--- 
•A-G--- 

-A-G 

-A-G--- 



--T 
--T 

--T 
--T 
--T 
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SEQ 
NO 
279 
280 
231 
282 
283 
284 
285 
286 
287 
283 
289 
290 
291 ■ 
292 
293 
294 
295 
296 
' 2 97 
298 
299 
300 
301 
202 
303 
304 
305 
306 
3 07 
308 
309 
310 
311 
312 
313 



ID 
651 



codon 52 5 codon 52 8 



GGCCTCAGT^TTCTC'rT^CTCAGTTTACTAGTGCCATTTGTTCAGT 



•C-- 
•C-- 

-C-- 

-c- 
-c- 
-c- 



•C-- 
■C-- 
-C-- 
-C-- 
-C-- 

-C-- 

-c- 
-c- 
-c- 



•c---- 

■G---- 



•c- 
•c- 
-c- 
-c- 
-c- 



-c- 
-c- 
-c- 
-c- 

•-C- 



A 

A 

A 



SEQ 
NO 
279 
280 
281 
282 
283 
284 
285 
286 
287 
288 
289 
290 
291 
292 
293 
2 94 
295 
296 
297 
298 
299 
300 
301 
202 
203 
204 
205 
206 
207 
308 
309 
310' 
311 
312 
313 
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ID 

701 HBPr 7 6 

GGTTCGTi^GGCTTTGCCCCACTGTTTGCJCTTtTCAGCTATATGGATGAT 



codon 55: 



•C 
•C 



CT-C 

„,C- 



•CC 



cq 

---G--- 
---G--- 

---G---q 



If 



•c- 
•c- 
•c- 

•C- 



213 



c- 

-----C- 
-----C- 



ife 



96 



115 



38 



•T- 
■T- 
■T- 
•T- 
-T- 



-T- 



99 



•T- 
■T- 



■T- 
•T- 
■T- 
-T- 



J2L 



■T--T- 
■---T- 



T- 



■T--T- 
•T--T- 



100 

-l-c 

•c 
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SEQ ID 

NO 751 HBPr 94 

279 TGGTATTGGGGGCCAAGACTGTACAQCATCGTGACi'l'LlCCTTTATACCp 



280 
281 
282 
283 
284 
285 
286 
287 
288 
289 
2 90 
2 91 
292 
293 
294 
2 95 
296 
297 
298 
299 
300 
301 
302 
303 
304 
305 
306 
307 
308 
309 
310 
311 
312 
313 



T- 
T- 



P. 



•T- 
■T- 



•T- 
■T- 



■P 
■P. 



^___T-------^ 



-T- 

-T- 
,_ T _ 

-T- 
• -T- 
■-T- 
,-T- 



£ 

-P. 

P. 



•A- 
--T 



----T--C 



-AT- 



-A- - - - 



AT- 
AT- 



-G-- 
•G-- 



-T-- 
-T-- 
-T- • 
-T-- 



--G- 
--G- 
--G- 



■T-- 

•T- 

-T- 

-T- 

-T- 

-T- 

-T- 

-T- 

-T- 



. T __. 

-T--- 

-T— - 

-T - - • 

-T-- 

-T— • 

-T-- 

-T-- 

-T-- 



-T 
-T 
-T 
-T 
-T 
-T 
•-T 



T- 

T . 



•T-- 

-T- 

-T- 



_ T Gi i.-.-T----^ ----- 



T- 



CT 
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SEQ ID 
NO 801 

27 9 QTTACCAATTTTCTTTTGTCTCTGGGTATACATTTi 



End of HBsAg 



S.CCCTAACAAAAC 



280 

281 

282 

283 

284 

285 

286 

287 

288 

289 

290 

291 

292 

293 

2'94 

295 

296 

297 

298 

299 

300 

301 

302 

303 

304 

305 

3 06 

307 

308 

309 

310 

311 

312 

313 



■T-. 
-T- 



-C-G- 

-C-G 



•T- 
-T- 



A- ----- • 

A 

A 

A 

A --- 

A------ 

A--- 

A --- 

A------ 

A------ 

A 

A 



■A-G--- 
----G-- 



-T- 
-T- 
-T- 
-T- 
-T- 
-T- 
-T- 
-T- 

•-T 
•-T 
•-T 
•-T 
--T 
--T 
--T 



•G- 

•G-| 

-G-l 

-G- 

-G- 



C- — - — --G-h--- 



G- 
G- 
G- 
-G- 



T----- 

---T---- 

---T 

T 

---T 

---T---- 
C--T---- 
-C-T---- 
-— T---- 

-.--T 

---T- — - 
T--G- 



-G--A- 
-G--A- 
-G--A- 



-T- 
-T- 
-T- 
-T- 
-T- 
-G- 
-G 
-G 



. _ _ „c- - - - - - -j-TA- -GCT- 

____C-----G-kTA-CTCT- 

C- -l-TA-CTCT- 
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SEQ ID 

NO 851 

279 AAAAAGATGGGGTTATTCCCTAAACTTGATGGTCTACATAATTGGAAGTT 

280 g-- — --- 

2 81 ■■- GT- -TG 

232 ■ — ■ " --GT- G 

2 8 3 _--G G--T --GT--TG----- 

284 --------- ---C--C-----T- GG- -TG- • 

285 C--C C-- GG--TG----"- 

286 A T --GA--TG G 

287 A- ------ -T--- GA- - TG ---G--C- 

288 C---C-T C--C- T ----"----GA--TG-----'--C---- 

289 C C-T- C- -C -T- -GA- -TG- --C 

2 90 C C-T-- C--C -T -GA--TG 

291 C C-T-----C--C T GA- -TG- ------ 

2 92 C---C-T— ---C--C-----T GA- - TG ^ ■ 

293 C---C-T C--C T ---GA--TG -------- 

294 C---C-T C--C T- — GA--TG-- -T--- 

295 C---C-T C---- T--T- - GA- - TG T — 

296 C C-T- — --C--C --T-- -GA- -TG --- 

2 97 C--GC-T --C--C T-- -GA- -TG- - - - - - 

298 C---C-T- C--C-----T- GA- - TG : 

299 c---- ---C ---T G---TG 

300 c---- C---- T G---TG- 

301 C--TT--C G---TG-C-- T 

302 --G--- --C--T -T--T----G---TG-C T--- 

303 — -G- C--TT--C-T--- G- - -TG-C- - - - - -T- -"- 

3 04 - GT-^ **■ 

305 — " GT " 

306 -----C--TT--C-T--T----G---TG-C------T--- 

307 --C--TT--C-T-------G---TG-C- T--- 

308 T— G- C--TT--C-T G---TG-C 

309 a T GT- -TG- - 

310 c T--T-------GT--TG- ----------- 

311 CAA C-T --GT--TG-T-----T---- 

312 CAATT— C-T--- GT- -TG-C- C---- 

313 C----— C-T- -T----GT- -TG-C- ----T 
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SEQ ID 

279 ^GGGAACATTGCCACAGGATCATATTGTACAAAAGATCAAACACTGTTTT 

230 T :::::::.:::;::::::: A :::::::::::-:" 

281 -- 

232 -•— 

284 - - - -G—C— A- -C- -A- -A GTTG-A A- - — 

235 — c-C-A-C-A-A GTTG-AC A-C— 

zo3 . CX TA 

286 C G -- ATG--G 

287 C -- — -A 

233 .--T-T-A-G-A-A— - — —T—A- — -G-A- _ 

289 — -T-T-A--G--A--A T---A G--A- 

2 9 0 — -T-T-A A XT— AC— -C— A 

23? ....T-T-A— — A— — — TT— AC — -G-A 

292 — -T--T-A-G— A— — — — AC— G-A— - 

HI ---T-T-A-G---A--— T-AC— G-A--- 

2 94 — T-T-A-G-A-A T— A- - - - -G - - A— _ 

295 ... -T-T-A-G-A-A !"T"""o"£"- — 

29 6 --.T-T-A A — T— A G-A-- 

297 —T-T-A— -A-A- f""tt".'." 

29 8 — T-G-A A— ""t"""c A~ — 

299 —T-C-A— A-A ~T ^ ^ ..... 

300 — -T-C-A A-A- T— A --A- 

301 AT-GT — — — A— C-CAG-G-A g~a" 

302 AT-GT-C— — A-A-C-CA— A G-A- 

303 AT-GT-C A-A-C-CA A G-A— - 



304 ---G- 

305 -G " r a 

306 AT-GT-T A— -C-CA— -G-A ^-A- _ 

307 AT-GT a— C-CA— -G-A G-A- C 

308 AT-GT— — —A— C-CA— G-A G-A- _ 

309 .... GT— -A---— A- -C-CA A 

310 -CT----A — A-C-CA— - - -A G— 

3H G-A-C-A— C--A G T 

in .... . G — a-c-a— - — rr--"^-^' 

313 T-— A-C--A C- -C--A 
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SEQ ID 

279 ^GAAA^CTTCCTGTTAACAGGCCTATTGATTGGAAAGTATGTCAAAGAAT 

280 ------ 

281 ~~~~ ~ ~_ __ c \- - 

282 " " ~ " 

283 



TC-A " -G---C- 



lit ~ G :::*:::::;::i::":::::«o-:g"-"-""-c"--- 

285 A A ' m n 

286 — — — -A — — — - — — T- — -C— - 

287 --G-- -""A 

288 G-G-----G- A--T--A -C 

289 C-G-----G-.----A--T--A--- C--- 

290 C ■ G A--T--A 

291 C-G -G A--T--A-- — ----------- 

292 C T-G-----A--T--A 

293 C -T-G-----A--T--C------------------- 

294 C------G-----A--T--A " ^ 

295 C-------G-----A-T--A- 

296 C-G-G--G-----A--T--A " " ^ 

297 c G C--T--A-- 

298 C-G-----G-----A--T--A ""q" ---------- 

299 C--- T--- ■- ; 

300 c A -- T --:::::::::::::?:^::!:::c::: 

301 " c _-.-_ 

302 ' " " _ c _ 

— g— -— ^:::::::::::::::::G-i-c— 

304 ^ — " " G— C— 

305 """"""""r.^"----"--------------------c------c-T- 

306 - - " ^ ^, C-T- 

307 - — ------- - _ C _ T . 

308 . —A ..Q... 

309 G-------C- --"C - " 

310 .------C-- C— 1"""-----T- 

311 c q A- -TC-C- -A- - - ' ! T " ^ l 

312 G-----G--- A--TC-T--A C " ^"^ 

313 c-------G-----A--TC-T--A-------------- T ------ C - C - 
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SEQ ID 

NO 1001 m ^ m ^ 
279 TGTGGQTCTTTTGGGCTTTGCTGGTCCATTTACTCAATGTGGATATCCTG 























































































289 ------ 








-----C- 


-T- 


A—- 




















292 ----- 

293 








-----C- 

-c- 


-T- 
-T- 


A--- 

----A 


--C--C------- 


















































298 








c- 


-T- 


- - - -A- - - 






















303 




-A- 


-T--- 


G- 


■-T- 


-C--A--- 


6 
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SEQ ID 
NO 1051 

279 CCTTAATGCCTTTGTATGCATGTATACAAGCTAAACAGGCTTTCACTTTC 

280 " -- 

281 
282 



285 
286 
287 
288 
289 
290 
291 
292 
2 93 
294 
295 
296 
2 97 
298 
299 
300 
301 
302 
303 
304 
305 
306 
307 

































































-T- - 




A 


, — — — — — — 


— — — — 


___- A _ 


— . — , - 


- — - - 


___ T .--_. 






















































































•G- - - 


A--- 


- - - 





-_T--- 


-G- 




• 


— 










































































































--c------ 


---C--- 


.--T- 




-G- 
































































i 
















































































- — -TGTC- 





311 

312 -TC-C------C AAC ■ - - CACT - -G TGTC- -T 

313 -TC-C _-c C TACT TGTC--- 
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SEQ ID 

NO 1101 

279 TCGCCAACTTACAAGGCCTTTCTAAGTAAACAGTACATGAACCTTTACCC 
280 
281 
282 
283 
284 
285 
286 
287 
288 
289 
290 
291 

292 -------- GT A--TC-A-- 

293 T - - -GT- - - A- -TC- - - - 

2 94 - - - -GT • A- -TC- - - - 

295 GT A--TC---- 

296 - GT A--TC--C- 

297 . -- -GT --A--TC 

2 98 T- - - - GT-------A--TC--C- 

2 99 T-- ----GT A--TC---- 

3 00 ---T----------A GT A--TC 

301 -------------------- ---GT-------A---C--- 

302 --— GT-------A---C-- -• 

303 GT- A---C---- 

304 ___________ 

305 -------1------- 

306 _- __^ GT ___ A---C 

307 GT-------A---C 

308 ________ -------GT-------A---C 

309 _.____GT A ---C--- 

310 ___GT-------A---C 

311 _------GT ---A 

313 ---C--- GT --A 
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SEQ ID 
NO 1151 

279 CGTTGCTCGGCAACGGCCTGGTCTGTGCCAAGTGTTTGCTGACGCAACCC 



280 ---- — _ 

281 A --T 

282 — _____ 

283 C-- ___ 

284 A---- 

285 A---- .._ 

286 _________ 

287 --a------ 

288 -C G-AC-G- -C///-C- A 

289 ------C G-AC-G- -C///-C- - - -A- - - 

290 -C T-A C- ----- 

291 C-- T-A C- ---G 

292 -C- — --T-A-----C- ________ 

293 c -T-A -C- 

294 C— T-A C- 

295 c— T-A C _-._---- 

296 ------C -----T-A-----C-- ---__-----_ 

297 - C T-A--C--C--- -T- 

2 98 C---------T-A-----C 

299 _ C ___-__ T _._T--- 

3 00 --G T-------C _ 

3 01 -- c A 

302 -----^CG -A A- ----- --------------- 

303 C --_ A -----A-- -__---_--___-_ 

304 _____________________ ___________ J _ _ _ _ _ _ 

3 05 _ _ 

306 ------c---- C--A __----- 

307 ----- -C^ --A- •- 

308 -A ---A ------ 

309 ------C--- A _ -T 

310 ------C------ A- ------- _--t- ------ 

311 A--C ---- 

312 -A- -C- — : - - - 

3 13 G- -a- -c- - - - - 
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SEQ ID 






NO 1201 

279 CCACTGGCTGGGGCTTGGCCATAGGCCATCAGCGGATGCGTGGAACCTTT 






























286 T 


— — — — — — — — — — — — — — — — 


— . _ . 






































293 A 

294 _____A----- 


._ -T--C- AGC- 


----c---/ 




















298 - — ---A----- 






299 ------------ 
















303 ------------- 


GT--G 
















306 
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SEQ ID 
NO 1251 

279 GTGGCTCCTCTGCCGATCCATACTGCGGAACTCCTAGCCGCTTGTTTTGC 

280 ------ 

281 " 

282 " 

283 ------- A- ---------- 

284 ---T-- ___.______. T ____---_----A----------- 

285 

286 ---T ------ --- 

... --- --A 

._ - A ------- 

.___T- 

; — --A" 

— -A 

— - — - a- ----- - - - - - 

- — -G- -A- -C- ------- 

- A- - - ^ - 

A 



288 
289 
290 
291 
292 
293 
294 
295 
296 
297 
298 
299 
300 
301 
302 
, 303 
304 
305 
306 
307 
308 
309 
310 
311 
312 
313 





TC 








i 































































A 1 1 1 L 




SEQ ID 
NO 1301 

279 TCGCAGCCGGTCTGGAGCAAAGGTCATCGGAACTGACAATTCTGTCGTCC 






283 

284 .--a----- 












«•* \j « 


















2 90 GA 

29i 


A--T G ----C--G 

-A--T- G--------C--- 


_-T---- 
__ T ---- 


293 •- 

294 ------G--- -- 

295 

296 ------ 


G--A--T-- --C-----C--- 

G--A- -T-----C--C C--- 

.-A--T---- C C--- 

..___-G--A--T-----G ----C--- 


— T---- 
--T---- 

--T 

__T---- 


298 ------------- 

299 ------------- 

300 ' • ' 


G--A--T G- C— - 

CA-T ----C -G- - - 


--T---- 






__T— 


303 -------A 


_ - _ - - - - --CA-TC-- - -G- -G- -T--C- - - 


--T--T- 


3 05 — --A---- 


CA-T G- T--C--- 


--T---- 








3 08 A---- 

3 09 -A---- 

310 -------A---- 


__--_CA-TC----G--G--T--C--- 

...--.-.-A--T-----G--C--T------ 

_ A--T-----G--C--T------ 


■ --T--T 
.-----T 
.-_---T 




313 A 


_._.--G-CT--------C--G--- 


T-- - 



2 8/71 



SEQ : 

no 1: 

279 

280 

281 

282 

283 

2 84 

285 

286 

287 

288 

289 

290 

291 

292 

293 

294 

295 

2 96 

297 

298 

299 

300 

301 

302 

303 

304 

305 

306 

307 

308 

309 

310 

311 

312 

313 



S51 1 

TCTCGCGGAAATATACATCGTTTCCfe 


Start of Hbx protein 
JTGGCTGCTAGGCTGTACTGCCAAC 






























T C— C--A--C-4 


._ ---C--G---G 














T C--C--C- 
















__._T ----C--C--C--C-- 

_.__.- T _-------C C 

T --C -C-----C- 


L -c- -A- - -G- ------ - 

— -C--G---G 

/— i 










O-C— — — A— 




C -G-- --C 

T G- ----G----- 

__-- TA ----G--C--C--C----- 


— . —Q— — — — — — — — 

... ---C--A---G---- 

____ -C- -A G- - - -A- • 
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SEQ ID 

NO 1401 ' 

279 TGGATCCTTCGCGGGAGGTCGTTTGTTTACGTGCCGTCGGCGCTGAATCC 

280 " ---------- 

281 _~ 

282 ' ------- "" 

283 -A---T ----- C-- " 

284 ---G c " VV "1 1 

285 G- --C-----T---- - 

286 -~-G ~ ~ ~~ __ _ 11- 

287 -G--- --- -------- 

288 G-- A "~ 

289 G--- .- A ----------- - - ------------- 

290 --— G- _-c " __ - 

291 — ------G---- --C------ " 

292 --------G -C- ------- 

293 G " C \ VV.W1VW 

294 — — G C 

295 -G---- ---------C ------ ------- --- 

296 -- — --— G ----- - - — -C---- - - - ----- ---------- 

297 _-------G _ — - — - — -C - --- -- ^ l~ 

298 G c """" ~ 

299 --A- _~~ ~_ ----- 

300 A--A- — ----- — — — """"" 

301 GA C-- - ;-- 

302 ____G---------------- 

303 G VVVVViVV-V-- 

3 05 --- ----- 

306 — ------G -- -- ~~ ~ 

307 ----- ---G Will- -------- 

308 ------- -G - --- - --------- 

309 .__-_---G--A--- C- ~ ------ 

310 ■ _.- G--A--- __ C — -------- A- ""'"J" 

311 -G- " ' " 'Villi 

312 G ~~ - 

313 G-- --------------A--- 
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SEQ ID 
NO 1451 

279 CGCGGACGACGCCTCTCGGGGCCGCTTGGGAGTCTCTCGTCCCCTTCTCC 



280 ____________ _.--_------G^----- 

282 C---A- — --- 

283 G— A- : c-G-A------ 

284 ------ - - -- -- - -C -GC- - -AC- -C- -G 

285 C GC— -AC— C— G 

286 , C -GC---AC--C--G-- 

287 ------ ------T--C- GC— -AC — C—G— — — - 

288 - — ----- -G— -— C— — -T— -— CC— ATC- — — — — — T- 

28 9 ---------- --G-- C- T --CC--ATC — — T- 

290 — - g T -CC-— AC T-G--TT 

291 , __g T CC AC T- 

292 g — T — CC AC — T- 

293 _- — -G-- T -GC AC T- 

294 G- T ---C AC- — - -T- 

295 G- — -T CC A T- 

296 G- - - T--- CC-- -AC- - T- 

297 ------ ------G---- -T CC---A -- — T- 

298 — G--- T--T-----CC---AC------ T- 

299 -Q -C- T— - - -GC- - -AC- -------- - TT 

300 — G — T---— GA— -AC -T- 

301 A— — — T- — — C- 

302 - - - - G- : -T- - C- 

304 _ -T- - C 

305 -.____-:--_ C-- ------ 

306 _-T— — — — -Cr-. ------ 

307 T T---- C ------ 

308 T GA---T ------ 

309 T- - - - G ---T -GA- - -T • — ' 

310 T- G- ----- - -T- GA A- 

311 A --A C-----T — --GC-G-AC--C- ------ -f- 

312 A--- — ---A C— GC-- -AC- -C--T -G- 

31 3 -C- GC-G-AC--C--T 
































31/71 

SEQ ID 
NO 1501 

279 GTCTGCCGTTCCAGCCGACCAGGGGGCGCACCTCTCTTTACGCGGTCTCC 
280 
281 
282 
283 
284 
2 85 
286 

287 -C- - -TT- -A- -GA- _a 

288 A-----G — G 

289 A-----G-----G----- 

291 
292 
293 
294 
295 
296 
297 
298 
299 
300 
301 
302 
303 
304 
305 
306 
307 
308 
309 
310 
311 
312 
313 



A--- 




---G-- 










A--- 




— G— 








__ -TT 






























































---G-- 


-A-- 






* 






---GA- 
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SEQ ID 
NO 1551 

279 CCGTCTGTGCCTTCTCATCTGCCGGTCCGTGTGCACTTCGCTTCACCTCT < 

280 --_______ __________ 

281 ---- _--_--____- ------- _ _ ___ 

282 - --- ----------- 

283 .____------- ____ 



284 : A ^- 

2 86 __ -a- -------- 

287 A ____-__-- 

288 ------- -_-_ -----___A ---- 

289 ---- A --------------- 

290 —-_-_-- _ a _________ 

291.--- 

294 TT-- ■: 

295 ---- A---- -C ---- 

297 _- A----- ----- 

298 . a ------------ 

299 ------- : a '-- 

300 A-- — . 

302 • T-A--T-- 

303 _ ---A : - ----- 

304 ___________ ______ _j.__ 

305 _-__-__-- — __-- __ 

306 A-- — ------- 

307 A-- 

308 _---_-_.--- ______ ___-__-- 

309 a 

311 T ----A 

312 T --____ _--- 

313 -T- - A----- 
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SEQ 
NO 



ID 

1601 



279 GCACGTTGCATGGAGACCACCGTGAf^CGCCCATCAGATCCTGCCCAAGGT 

280 ----c---- - — 



281 

282 

283 

284 

285 

286 

287 

288 

289 

290 

2 91 

292 

293 

294 

295 

296 

297 

298 

290 

300 

301 

302 

303 

304 

305 

306 

307 

308 

309 

310 

311 

312 

313 



c--- — -- 

C 

,„„--C : -- --- 

_____-C-- ------- - 



End of HB pol protein 



------G--A---- 

G--A 

.----C-G--A 

-CGG--A--- 

G — G--T- 



.--G---- 
•G---C-- 
-----C-- 

C- 

C- 

-----C- 



-G--T- 
-G--T- 
-G--T- 
-G--T- 
-G--T- 
■ -G--T- 



C- 



-C 



•C---G--T- 

•C G--T- 

■ G-GT- 



•CAT-G--T- 
•CAT-G-AT- 
•C--AT--T- 
-C--A--AT- 



TA- 

----A-GT-- 
■-C--AT--T- 



. — — C — — — 



-A- - - - 



-A-CAT--T- 
-C--CT--T- 

-C--A T- 

-C--A--AT- 
CCTG--GTT- 
CCTG--GTT- 
CCTG--GTT- 



-A-CA-- 
-A-CA-- 
-A-CA-- 
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SEQ, 

NO 

279 

280 

281 

282 

283 

284 

285 

286 

287 

288 

289 

290 

291 

292 

293 

294 

295 

296 

297 

2 98 

299 

300 

301 

302 

303 

304 

305 

306 

307 

308 

309 

310 

311 

312 

313 



ID 
1651 



HBPr 69 



CTTi 


\_ATAAGAGGACTCTTGGAC'] 


?CTCAGCAATGTCAACGAGCGACCTTG 











_____ a x 


--C---. ------- 
















- - - 





























_____--G-- ---- ---- - - - 
















q" """""" A ___------- 


~."SSS- -G- - -- -- -- -- -- -- -- -- - 








- - - 


_______ 

■ ' 


_-c 


« -» 


::::::::::::::: 




















-T-— -G-CG-----T----TGGA-C- 






-T- — -G-TG -T-- - -TGGA-C- 



si- 
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SEQ ID 

MO 1701 HBPr 70 



279 AGGCC 


:acttcaaagactgtgtgttta t 


IGGACTGGGAGGAGCTGGGGGAG 














283 — 

284 ----AC 


2-----^.-- = -----( 


ZT--G- T- - 


286 ----A- 

287 A 




_ T __ G _-_---- ------ 

-T--G- ------- -T- ------ - 


289 ----A 

290 - - - -A 




-CT 


292 ' ----A 

293 ----A 

294 A 






296 A 

297 A 


__ T T 




299 A 

300 ----A 

301 A 

302 A 

303 ----- 
3 04 ----- 

305 

306 P 

307 ? 

308 


__ T C- 


-A--G T 


310 

311 -A-A- 

312 -A-A? 

313 -A-A? 


■■ A-- -----A 

,___ A A 

^_-_A--- ------A- -- 


•-A -TC 



SEQ ID 



NO 

279 

280 



283 
2 84 
285 
286 
287 
288 
289 
290 
291 

2 92 
293 
294 
295 
296 
297 
293 
299 
300 
301 
302 

3 03 
304 
305 
306 
307 
308 
309 
310 
311 
312 



1751 



36/71 

pre Core promoter Core promoter 



GAGATTAGGTTAAAGGTCTTTGTATTAGGAGGCTGTAGGCATAAATTGGT 
X-A 



281 ------ 

282 ------ 



•T-A- 



09 



C-C- 
C--- 



-T-A- 



■C- 
hC- 



<C- 
•C- 



11/11/1/ 

C-G-- 



•T 

•T-A-- 



•C- 
■C- 



-AC- 
■ -G- 



-A-- 
-A-- 
•A-- 
-A-- 



--T-A--------C 

-C — . 

C--- 



-A- 
-A- 
-A- 
-A- 
-A- 



•T-A^ 



•C- 
•C- 



■C- 
•C- 
•C- 
■C- 
■C- 



SEQ 
NO 

279 

280 

231 

282 

283 

284 

285 

286 

287 

288 

289 

290 

291 

292 

293 

294 

295 

296 

297 

298 

299 

300 

301 

302 

303 

304 

305 

306 

307 

308 

309 

310 

311 

312 

313 



ID 



1801 



37/71 

End of hbx protein 
Start PreCore 



CTGCGCACCAGCACQA TGCAACTTT TT / CACCTCTGCCTAA 



^ TT-T- 

- - -TT 

---TT - 

---TT — -- 

G--TT--- 

---TT--- I 



TT----- 

TT ----- 

---TT---------i 

TT--- 



mi ni illinium 



---TT- 1 

- - -TT- 

---TT 



---TT- 



/ 



/ 



/: 



•/.■ 
7 



34 



G 



■/■ 
•T- 



/■ 



.__.-----/-C---------- 



/ 



•TT- 



..... / ------ 



/ A- 



---TT- --------- 



1 - 





./_ — ------- 

_.. ---/- ----- 



-.-/- — ---— 

--/- — ------- 



catctctE 



,13 



-A- 
-A- 

-A- 
-A- 
-A- 
-A- 
-A- 
-A- 



•A- 
-A- 
-A- 
-C- 
-A- 



T-- 



38/71 



codon 



SEQ ID 
NO 1851 

279 GTACATGTCCCACTGT 

280 

281 

282 --T 



codon 28 

.gcctccaagctgtgccttgggtggctt'tgg' 



283 

2 84 

235 

286 

287 ' 

288 

289. 

290 

291 

292 

293 

294 

295 

296 

297 

293 

299 

300 

301 

302 

3 03 

304 

305 

306 

307 

308 

309 

310 

311 

312 

313 



--T : - 

--T- 
--T- 
--T- 
--T- 

- -T- 
--T- 
--T- 
--T- 
-rT- 
--T- 
__T- 

- -T- 

■T: 

•T- 
•T- 



T-- 
T-- 
T-- 
Pf- 
•T- 
-T- 
-Tp 

-T- 
-T- 
-T- 
-T- 
-T- 
-T- 

x 

-T- 

•T 
-T 
•T 



.46 

J--C- 
---C- 



i47 



,48 



_,4_9_ 

-A-- 
--A- 
--A- 



■T- 
■T-- 
•T- - 
-T-- 
-T-- 
-T-- 

-T- - 

-T-- 
-TT- 
-T-- 



■T- 
-T- 
-T- 
-T- 
-T- 



a- 



-A- 
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SEQ ID 
NO 1901 

codon 2 9 Start HbcAg 

279 r G^TGGACATTGACCCTTATAA^(GAATTTGGAGCTACTGTGGAG f : 



HBPr 7 



280 
281 
282 
283 
284 
2.85 
286 



238 



.290 
291 
292 
293 
294 

2 95 
296 
297 
298 
299" 
300 
30l" 

3 02 
303 
304" 
305" 
306' 
307' 
308 
309 
310 
311 
312 
313 



______ - AGGTACTGTG - AGT 



-i!19 



122 



287 --- 



___-G- 

C- 

G- 



289 --- 



-A- 



--G- 
--G- 



-A-G- 
---G- 
---A- 



■T-- 
•T-- 
■T-- 



--T---- 

--T 

-AT 

--T--- 



■T 

■T 

-T--- 



-A- 



3: 



-c- 



• a- - ---H- - 



■T 

-T--A- 
---C-- 



-T- 
-T- 
-T- 



TACT 



ACTC 



•A 
-A 



■GT- 
-GT- 



40/71 



SEQ 

NO 

279 

280 

281 

282 

283 

284 

285 

286 

287 

288 

289 

290 

291 

292 

293 

294 

295 

296 

297 

298 

299 

300 

301 

302 

303 

304 

305 

306 

307 

308 

309 

310 

311 

312 

313 



ID 

1951 



HBPr 8 



CTCGTTTTTGjCCTTCTGACTTC'i'TTCCTTC 



ZGTCAGAGATCTCCTAGACA 



TCAT GC 

T- 

T • - - - 

- - -T- - - - 

- — T ■ - - 



-CA-- 

-T-CTGACT-CT--C-T-C- 



-C---A- 



GTC - G - GATCTA - TAGA- T - 
TA-TC-------T--C---- 

TA-TC T--C 

--GC-G--C T- 

G- -GC C 

-A-TC------ C---- 

c---- 



A----- 



•TG-i 



T 




£ — G" 

---T C--A- 



■T- 
-T- 



^..__-T- 



•T- 
-T; 
-T- 



A--A T-— 

A--A— - — 7 --T—-- 

T--TC-G--C- -C- 

AA--C----C--T--C- 
(S--TC-G--C— A--C- 



-T- 
-T- 



41/71 

SEQ ID 
NO 2 0 01 

279 CCC-CCTCAGCTCTGTATCGAGAAGCCTTAGAGTCTCCTGAGCATTGCTCA 

280 - 

281 -------G-----------G 

282 ~ " " 

283 -A- - -- -- -- -- - A- G ■ 

2 8 4 _------T------ G--G--- G— A T 

285 T--------G--G- — - — ---G--A--- T-- 

286 T---T--- ----G--- A-A - — 

287 ------- T— -T- -G--G - -G- - A- — — T: 

288 T--------A-G--G------------ G— A T 

289 T— — A-G--G G— A -T--- 

290 T G--G G--A T-- 

291 ------ -T- -------- - -G--G- -T- - - 

292 T G--G------ G--A T— - 

9 qo t- -------- -G- -G- G--A T- - - 

294 ----------- A-— G-G— — — — --G--A-— T-T 

295 — — - — —G-G- — — G-A— - — - 

29 6 --TT C G— G— G--A- T — 

.__----T-----C-----G--G-------------G--A-----T--- 

_ T __.-_ — — G— G--C- — — — — G — TA-- 

~~~ G- -G- — G- - A- - - - -T 

301 -A G- - -- -- -- - 



297 
298 
299 
300 



302 
303 



3 04 ---------------- ----G - — 

305 ~""^"~~""~"j^~"V - 



306 



-TA-- 
_ T ---- 

•-T- — 
-T — 

• -T- — 
■-T-- - 



307 A G------ — T 

308 ------------------ G-T— ----- ----- 

309 ---------------^--- Q --^-""::: A :;:::::: 

311 ::: c--^ 

312 --------- ----- -G— T— G— — -A— G— A- A-C 

3 1 3 T -T- -C- -G- -T- -T A. A A-T 



42/71 

SEQ ID 

NO 2051 

279 CCTCAGCATACTGCACTCAGGCAAGCCATTCTCTGCTGGGTGGAATTGAT 

280 - ~~~ 

2Q2 -G ■ ---G- A 

283 -A- Q-A----A-- 

284 __— g— T G--T----GT--G---- 

235 -__--_g---- -----T---T-G--T GT--G 

286 --------C--A - — -T----G — G- A- 

237 ------ G 1 T G--T GT — G— A— 

233 T-^---A- T ----G-^T— -GT-G— 

2Q9 -__--t-----A----------- -T----G--T----GT--G 

290 „ A ------T- -G-T--GT-G— 

291 -- _--A- T--C--G--T GT--G 

2 o 2 A T G--T GT--G----- 

293 a T -----G--T GT--G— A— 

294 -----T-----A----- T----G--T GT--G - 

295 c-- -_--T ^G — T— -CGT — G— — - 

296 A T---G-G--T----GT--G 

297 - A- T -G- -f -T--G 

298 A-------- T G--T----GT-G--- 

299 --------- A------ TG----G--T GT--G--A-- 

300 ___ A --TG----G--T GT--G--A-- 

301 T— A— T--— G----A-- 

30 2 — — — — — -A— -T——G-—C-A- 

303 - — — — — — A- — -T- — -G--C-A^- 

3Q4 ^ _. . a___--t -_--G— >-C-A— 

305 A- - - ■ 6— TC-A- 

307 ..... A--A--G G- — 

303 — --A— -T G-— C-A- 

309 --G C T G— -C-A-- 

310 c— — " "T GA---C-A- 

311 --CA-T C--T T---T-G ---GT--G--A-- 

312 --CA-T C--T - T -.-T-G--T GT A-- 

313 ..ca T T---T-G--T GT--G--A-- 



43/71 

SEQ ID 

279 ^ACTCTAGCTACCTGGGTGGGT^ 

280 ~~~~~~~~~ C ~~~ ______ _______ _ 

281 '"_"_'__"_'_ 

282 --- ^ 

--A-----C— - — — -A-G— -^~"~ c ~__c__: 

285 -a— — c — — — a-g— :^_::::..._c-- 

286 ------------------ -- " 

287 -A— — C— — — -A-G— — - — --- G — — _ 

288 --A---G--C-- A-G ^ 

28S --A---G--C "A-G ^ 

290 --A-T-G--C-- A-G t--— 

291 --A-T-G--C---- A-G--- — 

292 --A---G--C — - "A-G "jf" 

293 --A---G--C A-G 

294 --A---G--C A-G- 

2 9 5 --A---G--C------ -A-G------- 

2 96 



--A---G--C-- -----A-G----- --C- — 



97 —A G--C--- 



-A-G----- C 



- - -A---- 

------A- 

-A-G C 



293 --AC— G— C — A-G 

299 --A---G 

300 --A---G ______ 

301 --------c------------ GG ------- c --"":::^::_. T __,_ 

302 GT ""_____ --T--A- 

303 ■ - - - ~ ' ~" _ _,^t--a- 

304 _____ GT- -------- - - T ____ 

305 — — — AT— — -— G— — — " - — — _- G "^__. 

306 A— --T-C- --GG- — — ..... 

307 --------- - ------- GG- -AT — 

308 " GT 

309 ~""~ GTA ~~~~~~ -- 

310 - - " " __ _ _ _____-(> -T-—G-T 

311 ___-t-G---T r r T -G- — - 

_ - — ! T r ___ T ■ C G--C--T 

312 --- -T-G l H-T--- 

31 3 ..--T-G---T C G--C--T-- G T 



44/71 



SEQ ID 



2151 

ATCTAGTAGTCAATTATGTTAATACTAACATGGGTTTAAAGATCAGGCAA 



280 
















281 






























282 


, _a 












_ _ ^ _■ rw — -l- 


283 


,_----- 








-CC-- 


_____ 


-_ -_-- 


284 


-AT---- 


Q . _ 




■ JL 


-CC-- 


- -A 


--- A--- 


285 
















286 






— — — — c ~ 




■-CC-- 






287 
















2S3 


-A- - — 


: - "(jL " 


C GT - 


- -T- - - - 


■ -CC-- 


- - A- - 


---A--- 


289 


-A-- — 


- - -(jr(w- " " 


r 1 GT - 

— V_ ox 


— T 


■-CC-- 


--A--- 


---A--- 


290 


-AT •• 


, — ijL 


C - GT - 


- -T 


•-CC- - 


- -A- - 


— -A ' 


291 


-AT- - - 


- I^tL. 


C GT - 


--T- 


•-CC-- 


--A-- 


A- - - 


292 


-AT--- 


- - - -LjL..- 


v_- . 


J- 


- - cc- - 


--A--' 


I--A--- 


293 


-AT--- 


— LjL.- 


C GT - 

\__ v_r x 


- -T--- - 


--CC-- 


- -A- - 


---A--- 


294 


-AT- - - 




n. CVT-- 


- -T 

_» 


r -CC" " 


--A-- 


- - -A- - - 


295 


-AT 


. (jL - - - 


c - GT- 

\^ \J JL ■ 


- -T- -C- 


--CC-- 


- - A- - 


---A--- 


296 


-AT-G- 


hp 

- - - bL - ~ 


.G- - -GT- 




--CC-- 


--A-- 


A 


297 


-AT - - - 





G- - -GT- 


__T---- 


--CG-- 


--A-- 


A- 


293 


TV /— T /-I 

-AGC - - 


. 

-VjV~" 


G- - -GT- 


^-T 


--CC-- 


--AC- 


- - - A- 


299 


-AT-G- 


_ Q . 


G GT - 

L w x 


__T 


--CC-- 


--A-- 


_ _ - , 

---A--- 


300 


- AT 




V-r U X 


--T---- 


--CC-- 


— A- 


3 01 ' 


-C- ■ — 


. Q . _ _ _ . 


— — — — C 


--T---- 


--CC-- 


. rn _ 


— — 
















302 
















3 03 


-c---- 


_ Q . 


; G- _G — - 

V— 


— T- - - 


--C--- 


. t- 


_» 


304 


-CT--- 


— _ Q, 


^r 1 - -G 

- L 


— T_ _ _ 

JL 


--CC-- 


.___T- 


_i 


305 


-c---- 


q__ 




T 

JL 


--CC-- 




_______ 


306 


— C — — — — 


. - _ 






--CC-- 


■ -T- 


_ _ 


307 


-c-- — 




---C--C--- 


.__ T __- 


--CC-- 


---AT- 




308 
















309 
















310 


-c---- 


G--- 




- r -T 


--CC-- 


----T- 




311 






---C--0-- 


- - -T- - - 


--C--- 




•T--A- — 


312 


--T--- 


.----T--C-- 


------c--- 


___T--- 


--C--' 




•T--A--- 


313 

















45/71 



SEQ ID 
NO 2201 

279 CTATTGTGG r 

280 ----- 

281 --C— — " 

282 -~ 

283 T 

284 

285 

286 G 

287 --------- 

288 --------- 

289 --------- 

290 --------- 

291 ----- 

292 -------- 

2 93 ----- 

2 94 --C 



C--T--C 

C--T--C 

C--T--C--T 

C--T--C -' 

--C--T— C— T— — — 





- -A- - 


_" 


- - A- - 




- -A- - 


a 

— — — — — jt\. ~* — 


--C-- 


— — — — — — — 


--T — 




— T-- 


""-A--- 

» — — — — ■ ™ • 


._-T-- 


p_ . A- - - 


.-_T-- 


_7\ 


. _ ^TT- 


..___---A--- 


---TT- 


. A--- 


r __T-- 


-A- - 


---T — 


------- -A- - 


---C — 


_ -A- - 


---TT- 




__-T-- 


_ : a— 


---T-- 



295 — C- C "" T ""^"^ --A--G--T-- 

_p_ _T- -C- -T >--- ° 

296 .-- L 1 A ___--TT- 

„ Q - C--T--C--T-------- *, 

g7 rp _ _ _ _r£_ 

_ _<-- -T- -C- -T- 1 

298 C l ^ _.__-A-----T-- 

_rp_ p n -1 -rt x 

299 " G — ":c"--T--C-T- A-— T- 

300 ..... C_ T L .......,- A -A-CG- 

301 ..... — — — CG-T A--A--TA- 

302 -C 7-—C- -T ___ T _ . -A- -A--TA- 

303 .- C — — — -C-T- _ A-J-A--TA- 

304 -.C-----:--'---C'-^- - - A ._ 

305 ""■""nI-T-----T--C- — — A-G-CA- 

30S ... — -. --C _... A -A~TA- 

307 -C-T-— T"C— — - — — A-A-'CA- 

308 C T a-C-CA- 

309 T — C T ... T .. c ........ A-C--CA- 

310 T -"-""""""::c"--C--C-T- -A-A-T- 

311 r A--A--T-- 

312 — T--c"-""«- A--A-T- 

313 --G C -- 



46/71 

SEQ ID 
NO 2251 

2 79 TGAATATTTGGTCTCTTTCGGAGTGTGGATTCGCACTCCTCCAGCCTATA 
280 ^ --------- -------- 



Z. O -L 








o 


^ ^ , 


■ ^ . «. — « — — — — — — — — — — 


. ■- - - - 


Zi CJ -J 


__-G- 


. . _ - - - ^- 


_ _ , 


284 




,_-G- — 


A A 


2 85 





..-G-----T 


A --T--A---- 


2 86 


G 


• - - A T 


rp p _ 








9 87 






C __ T _-C- 


288 

J u 


G_-G--- 


-T 


289 


G--G------ 


.__ A - t-- — 


C--T--C- 


2 90 

£i \J 


___G------ 


.--G-----T--- 


-C--T--C- 


2 91 
^ _i_ 




.--G-----T ---- 


---C--T--C- 


292 


__-G *- 


._-G _-t 


.-__---__-.--C--T--C- 


2 93 


G--G 


___ A _ f -■ 


C--T--C- 


294 


G-- 


G -T 


. -T-.-T--C- 








295 








296 


---G-- 


A G-T 




2 97 








298 


-__G----- 


___G-----T-- — ------- 


____-_----A-C--T--C- 


299 


.--G--C-- 


---G--C--T 


____-^c--T--C- 


300 


__-G 


G T---- 


----C--T--C- 


301 


' A--G 


G --T -------- 


__ — --A---T- — ; 


3 02 


A--G 


___G 


__ - 


3 03 


A--G 


- - -GG — * — — ■ ' — " " " ~ 


- - . " 


3 04 


A--G-- — - 


_-_G----- 


-i-T---- 


305 








306 








307 


A--G----- 






308 


A--C------ 






309 


A--G----- 






310 


A--G 






311 








312 








313 


A--G----- 


---G--C--T 


T--T--C- 



SEQ 

NO 

279 

280 

281 

282 

283 

284 

285 

286 

2 87 

2 88 

289 

290 

2 91 

292 

293 

294 

295 

296 

2 97 
298 
299 
300 
301 
302 

3 03 
304 
305 
•3 06 
307 
308 
309 
310 
311 
312 
313 



ID 

2301 



47/71 

Start HB pol protein 



■c— ------ 

•C 

•C 



•G-- 
■G- 
•G- 
-G- 



-TG- 



-G- 
-G- 



— — t --G"A" 

..______----------G-A- 



— ' ------C----C-- 



48/71 



SEQ ID 

279 a4WcG^^ 

280 — 

281 ~~ ~~~ ~ _ ~ ~~ 

282 — -T-T C---- " — - — 

283 A ~- ------- ■ 

234 __////// — — -- — 

285 . ////// - — — - A 

286 _ — --//////---- 

287 - — -a-//////- — 

288 --------//////--. 

289 __- — -////// 

290 -- — ---//////---- ------------------ 

291 llllll--- -------- 

292 -nun-- — ------------------------ 

293 __ — -//////---------------------- """ 

294 --------1 1 1 III- — ----------- 

295 llllll-------- _ 

296 —---mm—— -------- — — 

297 __- A ---////// ' 

298 ////// _ 

299 A-//////- ---------------------- 

3 00 __--T-//////-- --------------------- 

301 _------//////-------------- 

302 --.---HI HI--- " ^ 

303 —---//////---- — --------- ~~~T~-GC 

304 , C — — //////--- — ' 

305 — -//////- — — — --------------- 

306 -------//////---------------- " _ 

307 ------mm—— -- _ 

308 --—--mill-—-- — ------- 

309 ------A-//////-----" 

310 ..--K-lll 1 1 1----------- 

311 - — — //////- — — -- — — " " 

312 ------mill----------—----""-" ____ 

313 .--.---//////----- — — ------------- — " 



49/71 

SEQ ID 

279 ^CGCAa^CTCAAT^CGCGTCGCA^TCT^-TCTC^T 

280 ' "..I ..... 

281 ~ '_"_"_______ ........ 

282 " _ SS...-- - ---------------- 

2 83 " " _ " " "_ ... 

284 A--G- -------- " ^ 

285 --A--G --"CG """"I"" 

286 A--G-- A ^ ______ ---------- 

2 87 A--G ' _ ... • -- 

2 88 ----- - A— - - - -G- - - - " " - -- -- - " -. " ' " ~ 

289 --A G — 

290 ---A--G- ------ " __ --- 

291 -A--G-- __ _"_"----- ----- --- 

292 ---A--G-- ' ' 

293 -A--G-- __..---- -------- 

294 ------A--G- ---------- m - 

295 A--G " "~ ^ _ ___ 

296 A--G---A ______~~~-A - -- 

297 ------A ----- -- ^ _ 

2 98 A--G " _ _ -------- 

299 -A- -G- — -^- "~~ ~ _______-. 

300 -- --A--G -- - - "A" " ~~ ~ ~~_~~~~~__~_ ___ ----- - 

301 A--G ~~~ "I---- ■-- 

3 02 ------A--G- -------- ~~ ~ ' _ 

303 ------A- -G- ------------ ~~~~~~~~~~ __;.---- 

304 -CA--G- -------- ~ - ^ ^ 

305 -A--G ~~~ ________ 

306 -----A--G--- 

307 ------A--G ---- --- " " " ^ .__ 

308 A ■ CA-CT- 

309 - n A-- __ __ --- CA-CT- 

310 ------A " ~~ ^ _____ -- — -CA-CT- 

311 -C A--G-- CA-CT- 

312 ----- A— G— — ------ — CA-CT- 

313 A 



50/71 



SEQ ID , 

ivrn oa^i End of HBcAg 

CTCAATGTTAG TATTCCTTGGACT.CATAAGGTGGOAAACTrrACTGGGCT 



279 
280 
281 
282 
283 
284 
285 
286 
287 
288 
289 
290 
291 ' 
292 
293 
294 
295 
296 
297 
298 
299 
3 00 
301 
302 
303 
304 
305 
306 
3 07.' 
308 
309 
310 
311 
312 
313 



C- 



---G- 

G- 

.---G- 
•---G- 



C- 

-— c- 

C- 

___c- 
---c- 
---c- 
---c- 

---O 

c- 

— c- 

-G-C- 
---C- 
---C 



-c 

-C- — 

-c--- 
-c--- 



T-- 

A- 

-A--A- 



-G----T- 



•G- - - - 
-G 



T> - - - 

T- 

T- 

__--T- 
___-T- 



-G- 
-G- 
■ -G- 
--G- 
--G- 
--G- 
--G- 
--G- 



51/71 

SEQ ID 



NO 2501 



279 


TTATTCCTCTACAGTACCTATCTTTAATCC 


:tgaatggcaaactccttcct 


280 
















281 




____c 





— — — 


--" — - 


. 


• 


282 








_ — 


- 


. - - 





283 




--T--C-- 




__ — . _ 


, . — — - 


-A- 




284 


T 

— — J_ — 


--G----- 


--G--- 


- - 


._(-______--_. 





----A- 


285 


J. 














286 






-G---- 


L - 


.. ; — - 




__-.T- 


287 




__Q____- 


-TG- - - 


— — — — 


•-A------ 





T- 


288 


— — — > — — ^ — 




_G---- 


_ . — . — — — — 


G 





-c---- 


289 




T •-- 


_ G __-- 


• — — < ! 


G 




-C 


290 


— — J_ 


_-T- 


-G--C- 


, — — — 


G-CC 


- - - 


-C 


291 




"™" T 


_G 


.. — T-» '■ ~ 


G--C ; 


- - - 


-C-- — 


292 


______T--- 




-G---- 


. _ — — — — - 


T A---- 


- - - 


-C-- — 


293 


ip_ _ _ 


__ — — — — — 


-G---- 




-C--G- 


; . 


-c— -- 


294 






-G 




. G ------- 





•-C 


295 


— — — x 


- _T 




. . 


G -- 


■ 


•-C-- — 


296 


T 


"* 'X' — 


-G 


— — — • 


G ------- 


; • 


•-C---- 


297 


T 

— — — — j_ 




• -G 


— — 


----G---A- — 





•-C--T- 


298 


p_ _T 

^ _i_ 




._G---- 


_______ 


____ G ------- 





•-C 


299 


_ ■ — T 


T- - - - - 


•-G-- — 


_ 


_ _ - 




--C--T- 


300 




, 


•-G---- 


_ , _ 








--C--T- 


301 


. -T- - - 


T- -T- - 


--G---- 




--C-T---A--- 


-A- 


--C--T- 


302 




T 


--G---- 


; — — - ■ 


--C-T---A 


-A- 


--A.--T- 


3 03 




.-__T--T-- 


_G---- 


C- 


--C-T---G--- 


-C- 


--C---T- 


304 


«-p 


■ - -T- -T- - 


--G •• 


_________ 


— OT---A--- 


_ 7\ . 


j— -T- 


305 


__"-_-T--- 


T 


--G 


• - 


--C-T---A- — 


-A- 


--A--T- 


306 
















3 07 


T--- 


---T .- 


--G— - 


_---C- 


--C-T---A--- 


-A- 


--C-'T- 


308 




---T 


--G--- 


----C- 


--C-T---A--- 


-A- 


--C--T- 


309 


C--C--T--- 


---TA-T- 


— G--- 




--A-C---A--- 




--A--T- 


310 


---C--T--- 


---TA---' 


--G--- 




--A-C---A--- 




--A--T- 


311 


C--C--T--- 


---T 


--GCT- 


-C- — - 


--A-G-— TT-- 




T- 


312 








-c---- 


--C-O--TT-- 




T- 


313 


---C--T-- 


T--G- 


--GCT- 




--A-C---TCC- 




-----T- 



52/71 



SEQ ID 

N0 ^CTAAGA 



279 

280 

281 

282 

283 

284 

285 

286 

287 

288 

289 

290 

291 

292 

293 

294 

295 

2 96 
297 
298 
299 

3 00 
301 
302 
303 
304 
305 
306 
307 
308 
3 09 
310 
311 
312 

• 313 



T--A-- -GC--- 



----A-- 
--G-C-- 
--G-C-- 
-AG-C-- 
--G-C-- 

--C-C 

--C-C 

--C-C 

--C-C- — -■ 

--C-C • 

•--C-C- 

_T---- 

-c---- 

._._-C---- 
-— G-G---- 
---G-C---- 
-.---T--A- 

--T--A- 

-----T--A- 

.„ -T- -A- 

_., -T--A- 

___-.-T--A- 

-T--A- 

-----T--A 
---G-T--- 

G-T--- 

G-t 

---G-T--- 
---G-T--- 



-G- 

______G- 

Q- 



_G— ---T--C------- 

_ G G--G--- 

.G---------G--G--- 

__G T---- 

__G------------G-- 



--G- 
--C- 



C- 



-G- 
-G- 

■ -G 
•-G 



-G 

-G -• 

-G --■ 

•-CC-A---- 
•-CC-A---- 

•-CC-A 

--CC-A---- 

--CC-A 

--CC-A 

--CC-A 

--CC-A 

--cc------ 

-cc------ 



A----A-- 

_ G-- 

A---A-G 
A---A-G 
A------ 

•A------ 

•A-- 

-A '■- 

-A 

-A 

-A 

-A- ----- 

-A------ 

-A 

A------ 

C--A-AA---G-- 
C--A-AA---G-- 
C--A-AA-- 
C--A-AA---G 
-C--A-AA— -G 
•C—A-AA---G-- 
. C __A-AA---G-- 
-C--A-AA---G-- 

C-AA---G-- 

C-AA---G-- 



-G 



--A- 
--A- 
--A- 
■--A- 
• - -A- 
— A- 

- - - A- 
---A- 
— A- 

- - - A- 

- * -A- 

---A- 
_--A- 



G--"- - 
G-- 



G 



----G--- 



. _ TC _ _ - -T- -G- -ATC- -AA- - -G- - • 
• -TC-A- - -G-G- -ATC- -AA- - -G- - 
- ^TC-A- - -C-G- - -TC- -AA- - -G- - 



53/71 

SEQ ID 
NO * 2601 

279 GTGGGCCCTCTCACTGTAAATGAAAAGAGAAGATTGAAATTAATTATGCC 

280 

281 ------- ■-. 



282 








-T- 














283 










































284 


— — — — 


-A- 


-C- 


-T- 


-A--G--- 


A- 


-G-- 


--C-A-- 





_G - 


285 






-C- 




-A--G--- 


O 


-G-- 


--C-A-- 




-G--- 


286 






-C- 


-T- 


-A 


C- 


-G-- 


--C-A-- 






287 




-G- 


-c- 






C- 




--C-A-- 






288 


— _ — mm 


— — — 


— — 


-T- 


-A--T--- 


A- 


-G-- 


- - - -A- - 





— — — — 


289 








-T- 


-A--T— - 


A- 


-G-- 


----A-- 






290 








-T- 


-A--T — 


-A- 


-G-- 


A-- 






291 


_ 


— — — 


— — — 


-T- 


-A--T--- 


A- 


-G- 


----A-- 





f — 


292 . 


■ 


— — — 


_ — — 


-G- 


-A--T--- 


- A- 


-G-- 


A-- 


» 


- ; _ _ 


293 






















294 


_ _ 


_ _ — 


— — — 


-T- 


-A--T--- 


A- 


-G-- 


A-- 


— — 


. _ 


295 














-G-- 




G- 




296 














-G-- 








297 






















298 






















299 






















3 00 






















301 


— A- 





-A- 


- - - 


-A--C--- 


---G--A- 




--C--C- 




-G 


302 


--A- 




-A- 




-A--T--- 


---G--A- 




--C- 




-G--C--"--- 


3 03 






















304 






















305 






















306 






















307 


--A- 




-A- 




-A--C--- 


---G--A- 




--C--C- 




-G--- — --- 


308 






















309 


--A- 


-T- 




-A- 


-A 


- - - - - -AC 




----A-- 


C- 


--G-C----- 


310 






















311 
312 
313 


--A- 
--A- 
--A- 




-G- 




- -AA- - - - 


----TT-- 




- - - a - - 




-GG-C- — - 




-A- 
-A- 


-T- 
-T- 


--AA---- 


TTAC 
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SEQ ID 
NO 2651 

279 TGCCAGATTCTATCCTACGCACACTAAATATTTGCCCTTAGACAAAGGAA 

280 - - -T ---- 

281 ---T- — 

232 t----- ^ 

283 ---T-G--T------ A-AG---A ---G- 

284 ---T--G -C-ATGTT- - - T- 

285 — T-G- — - — C-ATGTT— " — ~ "T— - 

__.T___--T-----C-ATGTT-.-C----- x^- I - 



287 C--T--G--T- — - -C-ATGTT T---- -G- 



286 

C--T--G--T- — 

288 _- T -G-T- — -AA-TT-C- — — ^"T— -C- 

2 8 9 ---T--G--T-------AA-TT--C--------------Q--T--^-C- 

290 _._ T .-G----------A--TT--C-- G--T---- C 

991 __ T __g -A--TT--C ------G--T-----C- 

292 _._ T --G A--TT--C G- C- 

293 — T-G --A-TT— — C 

294 _--t--G---------A--TT-C----- A--G- — — -C- 

295 ___t--G--- A--TT--C------C --G---- C- 

296 — T--G- A--TT--C _._-_ G --T T- 

297 _.-t--G --A--TT--C--G -A- - G- -T - -C- 

29 8 - - -T— G- -T A-A- -TT- -C- - - 

299 T--G--T -A--TT 

T __G--T-------A--TT--C--- 

__ T _--G--T-- A-TGGTT--C-— --------A--G--T--G--T- 

_ _ _ T _ -G--T-- - - -A-AGGTT- -C "A- -A- -G- -T- -G--T- 

303 ---T--G--T- A-AGGTT - -C A- -A- -G- -T- -G- -T- 

30^ --^T--G--T A-ATGT---C -A- -G- - x* -G- 

305 '_. -T- -G- -T A-AGGTT- -C- - - - - - - -A- -A- -G--T--G- -T- 

306 _ _ _ T - -G- -T A-AGGTT- -C A- -G- -T--G--T- 

307 A--T--G--T— --A-ATGTT--C— - — — A-G-T-G-T 

3 0 8 - - -T- -G- -T- - - - -A-ATGTT- - - " ' ' " G " 'l 

309 __-t T-T---C-T-TCT--A------ "C _1 

310 ---T T-T---C-T-TCT--G ---C----G T 

,11 A .-T T- --AG--T--C--------C-TA--G--G- G 

l\ 2 A ......----T-----AA-TT-----------C--TC-G--G^ 

313 A--T-----T AGGTT--C- -T- - -A-G- -T <~ 



3 00 
301 
302 



_ G--T-----C- 
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SEQ ID 
NO 2701 

279 TTAAACCTTATTATCCAGATCAGGTAGTTAATCATTACTTCCAAACCAGA 

280 " — — --------- 

281 — _______ 

282 -_--_------ — — —— — — --- 

283 A- --T T T------C- 

284 G-T— — — --" Q - 1" 

285 . c , — -G-T— - — — -G-G— 

286 -C-----------------G--T-------------------G--T--- 

_ c _g- - - ^ GT-T- - ■-- " G_ " GC " " 

T--A--T-C A -— T— G 

__ _____ T --A--T-C- — A T--G 

290 — — T-A-T-C— — — - — — A— -T-G 

291 --- - --T--A--T-C---- A----T--G 

292 - - -G- — - - --T--AT-T-C- ---A T- -G 

293 ____-_G T--A--T-C A T-G 

29A ......a— — -T-A-T-C— — — A— T-G 

295 ——A— -—T-A-T-C— — — -A— T-G 

T--A--T-C t— A— -T-G 



287 
288 
289 



308 



T— A— T-C— — T - _G 



296 ---------- 

297 

2 9 8 ■ T--A--T-C- 

299 

3 00 T--A-T-C- 

301 -------G A--TC-- 

302 --------A--TC-- 

303 ------- - - -----A--TC-- 

304 --G--TC— _____"" T --- 

306 — — — — A-TC-- — — — -— --- 

307 -------AT-TT— ~ 



________ T T--G 

A- --AC------ A T-G 

___ ___-_a— — A— G 



-G--A--TT- 



3 09 -A----- " A-T — 

310 -A— -----A-T-- 



311 C r — C— — -— T-T- — 

312 — — — -G-T-C- — --— T-T- — — - 

313 -c C T-G-T-C 
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SEQ ID 
NO 2751 

279 CATTATTTACATACTCTTTGGAAGGCTGGTATTCTATATAAGAGGGAAAC 

281 

282 --C- --" 



283 
284 
285 



287 
288 
289 
290 



292 
293 
294 



■G A- 



■O 



______ ____-__-_------- .G- ------ 

-G- - - - -CT- ----- -A- -A— G- - 

— -- -G- CT ■ -A— A- -G- - 



■ 286 G ---G CT ---A--A--GT- 

C G--G--CT --A--A--GT- 

G G--C A 

291 __ G- -G— - - - - — - - ~C- --------- -A- 'A- 1 

______-_---- -G- ------ -G- -C -a- - - - - 



296 
297 
298 
299 
300 
301 



________-_---- — -G------ C---- -A 

g- ---------- C- - - A- - - - - 

G- --C- - CT- A- -A- 

-_c- — - -A -G- - -G-AT- - - - — - - -A- 

302 __ c c A G AT- A- ------ 

303 --C--------C-----A---- ---G-----AT---- A--.- — 

304 _______--_-C-----A ___G AT-- -iA- — -- 

305 __ C "----C -A--- G -AT-- — -A— 

306 C A--- G---G-AT A 

307 --------- --C-- ---A ----G -AT----C-----A 

308 C A G-----AT- -------- 

309 __c---- C--A - -GCA- ------- -A- -A- - - - - 

310 --C--- ---C--A G--C--CT- A- -A- 

311 _ _ __G -T-A -G- - A- --------- - - - -A- - - - - 

312 ._-- G T-A G--A---T ------A---T- 

313 -_ G-- t-A G--A---T A---T- 
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SEQ ID 
NO 2801 



HBPR 1 



279 CAC 



.CACGTAGCGCATCATTTTGC GGGTCACCATATTCTTGG G ?iACAAGAGC 
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Start HBpreSlAg 
HBPr 2 

TACAGC|ATGGdAGGTTGGTCATCAAAACCTCGC^^GGCATGGGGACGi^ 
-///////////////////// 



T- 



SEQ ID 
NO 

2351 

279 

280 

281 

282 

283 

284 

285 

286. 

287 

288 

28 9 

2 90 ---G-- 

291 ------ 

292 

293 

294 

295 

296 
- 297 

298 

299 

300 

301 

302. 

303 

304 

305 

306 
'307 

308 

309 

310 

311 

312 

313 



G--A 

C--C- 

C--C- 

T--C- 

T--C- 

T--C- 

_ _. T ._ C - 



22 



AC- 

AC- 

-A-- 

-A- - 

AC- 

•----AC- 



A- 

A- 

------A- 

A- 



-T--C---- 

■T--C- 

•T--C 

-T--C 

-T--C 

-T--C---- 
-T--C---- 
-T--C---- 

-T--C 

-T 



AC- 

AC- 

AC- 



----AC- 

AC- 

AC- 



---.-AC- 
----AC- 
----AC- 
----G-- 



////////////////////////// 1 1 1 1 1 1 1 "CA 
/////////////////////////////////-CA 



////////////////////////////////i-CA--- 
1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 f 1 1 1 1 //-CA-"- 
////////////////////// llll/llllll-^- 

illlHI fill Nil II IN IH I III III II 
NN/I/IINN/N/NNN/NNINII-CA-- 
NI llNININNIN JlNININNlll-^--' 

— 50 ' ' ' 



T- 

T- 



- - GCT - - CT - GGA- GGTC - 



-GCT- -CT- GGA -GGTC - 



°"_- T -G--///TG A-- 



£1 



T-C- 



- -CACCTCTC CGA-AA-A-GG 



-// /TG-----A-- 
.-ACA--- 



- -CACCTCTC - - 


--CGA-A 


A-A-GG 


— - -ACA 


- -CACCTCTC- - 


--CGA-A 


--A-G----- 


- - - -ACA 




SEQ 

NO 

279 

280 

281 
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ID 

2 901 



TCTTTCiGTTCCCAACCCTCTGG 



SO 



fGTTCCCAACCCTCTGGSATTCTTTCCCGATCATCAGTTGGACC 



282 -■ 

283 C- 

284 -• 

285 -■ 

286 -• 

287 -• 

288 -■ 
2 89 -■ 
2 90 -■ 

291 - 

292 - 

293 - 

294 - 
2 95 - 
296 - 

2 97 - 
298 '- 
299 
300 
301 
302 
303 

3 04 
305 
.306 
307 
308 
309 
310 
311 
312 
313 



•C--C- 



■C--C- 

._-_c- 



•T---- 
-T--C- 



•T- 
-T- 



C- 

------ --C- 



■T- 
-T- 



■T- 
■T- 



•C- 
•C- 



G--A-- 



•T 
-T 



■C- 
•C- 

■c- 



-----CACCAG- 
CACCAG- 

- - A- -CACCAG- 
; -CACCAG- 

- - A- -CACCAG- 



■T- 
•T- 
-T- 



■C--C- 
•C--C- 



•C--C- 



■C--C- 
•C--C- 



---CACCAG- 
— -CACCAG- 



--CACCAG- 

-A----CACCA-- 
-A----CACCA-- 



■T- 
•T- 



■C--C- 
■C--C- 



•T- 
•T- 



•C--C- 



--C -G-- 



•T--A- 
•T--A- 
•T— • 



------ -C--C 

■G--A--C C- 

•---A--C -AC- 

.___A._C-_.___C- 



-T- 
-T- 
-T- 
-T- 
-T- 
-T- 
-T- 
-T- 
-T- 
-T- 



-T- 



SEQ 

NO 

279 

280 

281 

282 

283 

284 

285 

286 

287 

288 

289 

290 

291 

292 

293 

294 

295 

296 

297 

298 

2 99. 

300 

301 

302 

303 

304 

305 

306 

307 

308 

309 

310 

311 

312 

313 
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ID 

2951 

CTGC^TTCGGAGCCAACTCAAAC^TCC^GATTGGGACTTC^ACCCCATC 

^- CA - — 

__. T _ ----- 



-AA- 
-AA- 



-AA- 
-AA- 



^,57""" 
CG----- 

--J-CG- 

-----G-A--- 

G-A--- 



--C- 
--C- 



•C--- 
•C-- 
• C-- 



■G--- 
-G- - - 
-G- - • 
•G--- 
-G-- 
-G-- 
-G- - 
-G-- 



- - - ACA- 
- - - ACA- 
- - -ACA- 
■---G-A- 
-A- 



A- 

A- 



-A- 

A- 

A- 



---G------ 

Q--- — 



-A--C---A- 
-A--C---A- 
-A--C-C-A- 
-A--C-— A- 
-A--C— -A 
-A--C---A 
-A--C---A 
-A--C---A 

-A-- A 

-A A 

-GCT -A 

--CTT- A 

-GCT- ---A 



■A A-CGCA- - - - - ■ -• 

■A- - -A-CGCA- 

■A- - -A-CGCA 

-A- -.-A-CGCA- --------- 

-A- - -A-CGCA-- 

-A A-TGCA- - 

-A-- -A-CGCA----- 

-A- --A-CGCA--- --- 



-T-- 

•T-- 
-T-- 

-T-- 



--A- 
--A- 
--A- 
--A- 
--A- 
--A- 
--A- 
--A- 
- -A- 
--A- 
--A- 



-A-C-GA- 



■A---A-C-GA - B4 -- 



-CA- 
-CA- 



•A--T--C-G--G— -C--C- 
-A--T--C-G--G---C---- 



----A--T--C-G--G---C--C 



T- A- 

T- A- 

T----A- 
T----A- 
-A-A-A- 
-AAA-A- 
-A-A-A- 
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SEQ ID 
NO 3001 

279 . 
280 
281 
282 
283 
284 
285 
286 
287 
288 
289 
290 
291 
292 
293 
. 294 
295 
296 
297 
298 

2 99 
300 

3 01 
302 
3 03 
304 
305 
306 
307 
308 
309 
310 
311 
312 
313 



15 



AAGGACCACTGGCCAGCAGCCAACCAGGTAGGAGTGGGAGCATTCGGGCC 



A 

A 

T- 



T--A-- 

__ T--T-- 

T----- 

__ r .--T--T-- 

-T----- 

T--T-- 

_ T--A--- 

......AC- — 

AC— — 

_.._--AC---- 

AC 

AC— — 

TC— — 

AC 

-AC---- 

-AGT-. 

ACT- 

AGT- 



---CA " 

--G-AC.T-- A- 

--G-ACT-- A- 

--G-AC-— C--A- 

— G-AC A- 

AG--A--T-- 

AG--A--T-- 

-AG--A-T-A- 

AC-GA-T-A- 

-----AG— A--T-- 
AG--A--T-- 



-G- 
•G- 
-G- 
-G- 



AG- 

----AG- 

AG- 

----AG- 

AG- 

----AG- 

AG- 

AC- 

----AC- 

AC- 

— --AC- 

AC- 

AC- 

AC- 

AC- 

A-G-A-- 
A---A-- 
- - -ATG- 



-A--T-- 
-A--T-- 
-A--T-- 
-A--G-- 
___-T-- 

-A--T-- 
-A--T— 

A- 

-----A- 
-----A 

-A- 

A 

A 

A 

A 

-----A 
-----A 
-A- —A 



■C- 
•C- 

•c- 
•c- 
■c- 
-c- 
-c- 
-c- 
-c- 
-c- 



-AC------- 

-AC 

T--T- 



_._AT 



C-- 
C-- 
CT- 
CT- 
CT- 



56 



■CT- 
•CT- 



■CT- 
■CT- 
■CT- 



- -T 
--T 

•--T 
■--T 
■--T 
■--T 
■ - -T 



- -— ATG- 


-A- 


--A 




- - - -ATG- 


-A- 


- - A 





-GC-A-- 
-GT-A-- 
-GC-A- 



•T-- 
•T-- 
-T-- 
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SEQ ID 

279 3 °A^GGCTCACCCCT^ 



280 

281 

282 

283 

284 

285 

286 

287 

288 

289 

290 

291. 

2 92 

293 

294 

295 

296 

297 

298 

299 

300 

301 

302 

303 

304 

305 

306 

307 

308 

309 

310 

311 

312 

313 



-G--7-- 
-G--T-- 

-G 

-G--T-- 
GG-AT-- 
GG-AT-- 
-G-AT-- 
-G--T-- 
-G--TA- 
-G--TA- 
-G--T-- 
-G--T-- 
-G--T-- 
-G--T-- 
-G--T-* 
-G--T-- 
-G--T-- 
-G--T-- 
-G--T-- 
. -G--T-- 
-G--T- 
GG-A-- 
GG-TT- 
GG-A-- 
GG-TT- 
GG-TT- 
GG-AT- 
GG-AT- 
GG-AT- 
GG--T- 
TG--T- 
-G--T- 
-G--T- 
-G--T- 



- -T- -P. 







-A- 


--G----- 


--C- 


-T- 


-Gr- 


-AC-G— - 



58 



---A 

A 



C--T- 

-C--T- 

C _--A------- 

C A 

• --T--A 

-A- ----- 

____.-A--G--- 

A--G--- 

--A--G--- 

_____A--G— - 
-A- -G--- 
- — ---A--G— - 

A--G--- 

T--C-- 

---T--G-— --- 
---A--C------ 

---A--C 

_._A--C 



•G--AC-G-- 
-G--AC-G--- 

-A--CC 

CC---- 

--A-— C 

--A---C---- 
--A--CC---- 

--A--CC 

--A--CC 

--A---C 

--A--CC---- 
--A--CC---- 
--A--CC---- 

--A--CC 

--A--CC 

--A--CC 

--T--CC-GC- 

--T--CC-G- 

--T--CC-GC 



--C- 
• - - A- 



___ A- 

------ -A- 

.__._A- -A- 



SEQ 

NO 

279 

280 

281 

282 

283 

284 

285 

286 

287 

288 

289 

290 

291 

292 

293 

2 94 
'2 95 

296 
297 
298 
299 
300 

3 01 
3 02 
303 
304 
305 

. 306 
307 
308 
309 
.310 
311 
312 
313 
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ID 

3101 

AGGGCATATTGACCACAGTGTCAACAATTCCTCCTCCTGCCTCCACCAAT 



-A- 



■C 
•G 



•C--A--T- 



•C-- G-G- 
^1---GC- 



.- — C- 
•C--C 



•C--AT-T- 
•C--A--T- 



•C--G- 
-C--G- 



• GC 

-GC- 

-GC— 



---A--C- 
---A--C- 
---A 



•C--G--GCA- 



•C--G- 
■C--G- 



•GCA 

-GCG-- 



--TT--------- 



•C--G--GC- 



G 



A---C- 

---A 

---A--C-- 
-— A----- 

---A- 

---A 

---A 



•C--G- 
■C--G- 
■C--GT 
-C--GT 
-C--G- 
-C--G- 
-C--G- 



-A ■- 

_______ _C- 

C- 

---c- 

_______ _c- 

c- 

A- 

---GC- 
GC- 



-A- 
•A- 



___ A ____- 

---A---C- 
ACAG--C-- 
ACAA--TT- 
ACA---C-- 
ACAT--C-- 
ACAA--TT- 
ACAA- -CT- 
AGAA- -GT- 
ACAA- -CT- 
A-AA---T- 
A-AA T- 



•C--G- 
•C--G- 
•G--G- 



•GCA- - - - 

-GCA '■ 

-GCA- — - 
-GCA- - - - 
-GCG- - - - 
-GCG- - - - 

-GCG ; 

-GC----- 



■T---- 
• ■ T- 



•GC-.---- 
.-A---G- 



•C--G- 
■C--G- 



-A---G- 
-A---G- 
-A---G- 



___T- 
T- 



-A- 



•C--G- 
■C--G- 



■A- 
•A- 



•G- 
•G- 



•C--G- 
•C--G- 
•C--G- 



T . 

-A--T- 



•GAC--G- 
•GA---G- 



•TG-T- -A- -A- -CT- -C- -G- -GA- 



•A- 
-A- 



•TG-TC 
•TG-G- 



•A--A--CT- 
-A--A--CT- 



•C--G- 
•C--G- 



•GA---G- 
■GA---G- 



•T---- 
•T 

















A 

---- -A- 


_____C-G 

C-G 

T-A--C 


G- 


---C 

---c 
---c 
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SEQ ID 
NO 3151 

279 CGGCAGTCAGGAAGGCAGCCTACTCCCATCTCTCCACCTCTAAGAGACAG 

280 
281 
282 
283 
284 
285 
286 
287 
288 
289 
290 
291 
292 
293 
294 
295 

2 96 
297 
298 
299 
300 
301 
302 
303 
304 
305 
306 
307 

3 08 
309 
310 
311 
312 
313 



■C 
•C 
•C 

•c 
■c 
•c 
•c 
•c 



-A- 
-A- 



-A 
-A 
-A 
-A 
-A 
-A 
-A 
-A 



---C--TC-G-- 

---C--TC-G- 

---C--TC-G- 

C- -TC-G- 

C- -TC-G- 

C- -TC-G- 

---C--GC-G- 
---C--GC-G- 



---C--A---A- 
---C--A---A- 



---T-G----- 
---T-G---A- 

- - -T-G 

T-G-J-A- 

---T-G---A- 

T-G A- 

---T-G---A- 
6T -T-G— A- 
— -T-G----- 
---T-G 



■T- 
■T- 
•G- 



•C-- 
•C-- 

•c- 



•G- 
•G- 
•G- 



--A-- 
--A-- 
-AA- - 



-A--C-AAG 

-A--C--AG--- 
-A--C--AG 



--C 

.---c 

--C 
--C 
--C 
--C 

--c 

--C 
--C 
--C 
--C 

--c 
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Figure 2 

LIPA HBV DESIGN 



LIPA I 
LINE 


REGION IPURPOSE 

I ■ < 


3 ROBE 
3EQ ID 
VJO 




PENCIL LINE ~~ 




1 


BIOTINYL DNA 




2 


PRES1 AMPL. CONTR. 


33 


3 


PRES1 GENOTYPE A 


22 


4 


PRES1 GENOTYPE A 


50 




PRES1 GENOTYPE A 


15 


5 


PRES1 GENOTYPE B 


57 




PRES1 GENOTYPE B 


58 


6 


PRES1 GENOTYPE B 


59 


7 


PRES1 GENOTYPE C 


55 


8 


PRES1 GENOTYPE C 


54 


9 


PRES1 GENOTYPE D 


92 


10 


PRES1 GENOTYPE D 


56 


11 


PRES1 GENOTYPE D 


73 


12 


PRES1 


GENOTYPE E 


60 




PRES1 


GENOTYPE E 


61 




PRES1 


GENOTYPE E 


62 


13 


PRES1 j 


GENOTYPE F 


63 


14 


PRES1 | 


GENOTYPE F 


64 




PRES1 


GENOTYPE F 


65 


15 


PRECORE 


PROMOTER 


88 


16 


PRECORE 


PROMOTER 


89 


17 


PRECORE 


SCAN CODON -2 to +3 


12 


18 


PRECORE 


SCAN CODON 1 to 5 




19 


PRECORE | 


SCAN CODON 5 to 9 


13 


20 


PRECORE 


SCAN CODON 12 to 17 


45 


21 


PRECORE 


SCAN CODON 12 to 17 


46 


22 


PRECORE 


SCAN CODON 16 to 20 


47 


23 


PRECORE 


SCAN CODON 19 to 23 


48 


24 


PRECORE 


SCAN CODON 23 to 27 


49 


25 


PRECORE 


CODON 28 WT 


9 


26 


PRECORE 


CODON 28 MT 


10 


27 


PRECORE 


ICODON 28+29 MT 


.42 



SEQUENCE 



CTGAGGGCTCCACCCCA 

AACCTCGCAAAGGCAT 

CCCAGAGGGTTGGGAAC 

GCCAGCAGCCAACCAG 

CTG C ATTC AAAG CC AACT 

CCCCATGGGGGACTGTTG 

CATACTCACAACTGTGCCA 

TTCAACCCCAACAAGGATC 

TCAGGAAGACAGCCTAC 

TTCTGCCCCATGCTGTA 

AATGCTCCAGCTCCTAC 

TTCCACCAGCAATCCTC 

GGGCTTTCTTGG ACGGTCC 

CTCTCGAATGGGGGAAGA 

CCTACCCC AATCACTCC A 

AGCACCTCTCTCAACGACA 

GCAAATTCCAGCAGTCCCG 

GCCAATGGCAAACAAGGTA 

TAGGTTAAAGGTCTTTGT 

TAG GTT A ATG ATCTTTGT 

AAGTTGCATGGTGCTG 

ATGCAACTTTTTCACC 

C ACCTCTG C CT AA1C AT 

TGTACATGTCCCACTGTT 

TGTTCATGTCCTACTGTT 

ACTGTTCAAGCCTCCAAG 

GGCACAGCTTGGAGGCTT 

AAAGCCACCCAAGGCACA 

TGGCTTTGGGGCATGG 

TGGCTTTAGGGCATGG 

TGGCTTTAGGACATGGA 
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Figure 4 

GENOTYPING IN HBsAg 



GENOTYPL 


rnvjuC: 


SEQUENCE 




ccn in MO 




A 


i yo 


GGA TGA ACA ACA ACC AGT 




1 /in 


PT GAA GGC AAC TCT ATG GG 




77 


CTA CGG ATG GAA ATT GC 


B 


7ft 


TAG GGA CGG AAA CTG C 


c 




CT CTA CTT CCA GGA ACA G 






C TGC ACG ATT CCT GCT 




204 


CT TTC GCA AGA TTC CTA TGG G 


D 


165 


AC TCT ATG TAT CCC TCC T 




208 


GC TGT ACC AAA CCT TCG GAT 


E 


172 


G GGA CCC TGC GGA AC 


213 


AG TGG TTC GCC GGG CTG G 


F 


216 


CA GGA TCC ACG ACC ACC AGG 




219 


GC TGT TCC AAA CCC TCG GAG 




186 


G CCA AAT CTG TGC AGC 


A/B 


148 


CT TTC GCA AAA TAC CTA TG 


C/D/E 


80 


CTT CGG ACG GAA ATT GC 


E/F 


177 


ATG TTG CTG TTC AAA ACC TG 



DRUG RESISTANCE IN RT POL GENE 



GENOTYPE 


PROBE 


SEQUENCE 




SEQ ID NO 




A 


115 


TCA GCT ATA TGG ATG ATG WILD TYPE 


116 


TTC AGC TAT GTG GAT GAT MUTANT 


D 


127 


TC AGT TAT ATG GAT GAT G WILD TYPE 




132 


T TTC AGT TAT GTG GAT GAT MUTANT 



PRECORE REGION 



GENOTYPE 


PROBE 


SEQUENCE 




SEQ ID NO 






88 


TAG GTT AAA GGT CTT TGT 




89 


TAG GTT AAT GAT CTT TGT 




119 


TGG CTT TGG GGC ATG 




10 


TGG CTT TAG GGC ATG G 




122 


TGG CTT TGG GAC ATG G 




42 


TGG CTT TAG GAC ATG GA 



PROMOTER WT 
PROMPTER MT 
WTCODON 28 
MT M2 CODON 28 
MT M4 CODON 29 
MT M2/M4 CODON 
28/29 



